Om gotlanningarnas genetiska arv

Ett forsta forsok att sammanfatta information som samlats in frdn Gotland-projektet
hos Family Tree DNA om gotlanningarnas historiska och nutida DNA-profiler

pissi pieluar hafpi ann sun sum hit hafpi. En hafpa cuna hit huita stierna paun tu bygpu fyrsti agutlandi
fyrstu nat sum paun saman suafu pa droymdi hennj draumbr. So sum prir ormar warin slungnir saman
j barmj hennar Oc pytti hennj sum pair scripin yr barmi hennar. pinna draum segpi han firi haspa
bonda sinum hann riap dravm pinna so. Alt ir baugum bundit bo land al pitta warpa oc faum pria syni
aiga. paim gaf hann namn allum o fydum. guti al gutland aigha graipr al annar haita Oc gunfiaun pripi.
pair sciptu sipan gutlandi i pria pripiunga. So at graipr pann elzti laut norpasta pripiung oc guti mipal
pripiung En gunfiaun pann yngsti laut sunnarsta'.

Ovan ar ett utdrag ur Gutasagan, beréattelsen om Gotlands upptéckt och tidiga historia. Medan
Gutasagan inte kommer med nagra pastdenden om mansklighetens skapelse och ursprung, berattar
den att 6n upptécktes av Thjelvar. Thjelvars son Havde och svardotter Hvitastjerna gjorde Gotland till
sitt hem och fick tre s6ner, Gute, Graip och Gunnfjaun. Medan sagan ger precis information till sina
lasare om de forsta personerna som gjorde 6n till sitt varaktiga hem och vars barn féddes dar, ger den
ingen direkt information om var de kom ifran. De tre sénerna gifte sig med kvinnor som troligen kom
nagon annanstans ifran, eller var barn till manniskor som flyttade till Gotland i ett senare skede
eftersom Havde och Hyvitastijerna sannolikt var ganska ensamma, atminstone till en borjan. Efter ett
tag, troligen arhundraden eftersom det tar tid att uppfostra barn som sjalva kan fa avkomma, var
Gotland s& 6verbefolkat att cirka en tredjedel av befolkningen tvangs att utvandra.

S& langt Gutasagan, men vad vet vi om migrationen till Gotland och var de forsta invanarna kom ifran.
Allas vara anfader och anmaddrar flyttade dit vid ndgon tidpunkt. Livet uppstod inte dar, det kom dit
genom dottrar till mitokondrie-Eva och soner till y-kromosom Adam. Den fraga som vi har stallt oss i
projektet, ar nar de kom till Gotland och var de kom ifrén, och hur har det bidragit till de nutida
Gotlands DNA-vav. Vilka an Havde och Hvitastjerna verkligen var, och var de kom ifran, var de
forntida gotlanningarna troligtvis inte en sarskilt homogen grupp, utan bestod av grupper med olika
ursprung som med tiden bildade befolkningen. Gotland &r bade rikt pa historia och arkeologi, vilket gor
att vi kan fa inblick i 6ns varierande historia.

For ungefar 10 000 ar sedan slappte istiden langsamt Skandinavien och Gotland fran sitt langvariga
grepp. De tidigaste upptackterna av manskligt liv pa Gotland ar fran strax éver 9.000 &r sedan’, inte
alltfor 1ang tid efter att isen smalt bort. Detta var i mesolitikum, en jagare-samlare-kultur innan jordbruk
och boskapsskotsel kom in | bilden. Eftersom skelettrester har bevarats i den gotlédndska jorden har
kvarlevor kunnat testas for DNA for att kunna beréatta historien om de manniskor som var dar innan
0SS.

DNA kan beratta mycket om den tidiga historien eftersom haplogrupperna kan berétta historien om
individernas forfader och var de kom ifran. Enligt International Society of Genetic Genealogy (ISOGG)
ar definitionen av en haplogrupp en genetisk befolkningsgrupp av manniskor som delar en gemensam
forfader pa fadernet eller médernet (“a genetic population group of people who share a common
ancestor on the patriline or the matriline).”. Fadernet ger oss y-DNA genom Y-kromosomen och
maodernet tillhandahaller mt-DNA. Genom haplogrupperna kan vi spara vara forfader tillbaka i tiden till
mansklighetens bérjan. Med tiden uppstod de olika haplogrupperna via barn och barnbarn fran
mitokondrie-Eva och Y-kromosom Adam. Inom haplogrupperna intraffar mutationer nar en ny individ
kommer till, eftersom gener inte alltid kopieras perfekt fran foralder till barn. Dessa mutationer
separerar eller delar upp den ursprungliga haplogruppen i haplotyper (eller undergrupper). Nar vi lar
oss mer och mer, kan DNA med 6kande precision beratta for oss var vara forfader pa fadernet och
mddernet har bott och nar de kom till en viss plats.

Vi har nedan sammanstallt tillganglig information avseende historiskt DNA fran gotlandska fynd" med
tillganglig information om fyndens bedémda alder och vilka haplogrupper som individerna tillhorde.



Individ Kon Datum (FK) Plats Mt-DNA Y-DNA
SF9 K 7.300 to 6.988 Stora Férvar, Stora Karlsé |U4a2 N/A
SF11 M 7.023 to 7.760 Stora Forvar, Stora Karlsd  |U5a1 N/D
SF12 K 7.033 to 6.757 Stora Foérvar, Stora Karlsé |U4a1 N/A
SBj M 6.963 to 6.579 Stora Bjers, Stenkyrka U4a1 12-1.68 (12a1)
Ajvide 4 U4
Ajvide 5 UbSa
Ajvide 13 U4b
Ajvide 14 H/R
Ajvide 19 H/R
Ajvide 29A Uba
Ajvide 29B HVO
Ajvide 36 us
Ajvide 52A M ~5.000 L V HIJK-F929
Ajvide 52B Ajvide, Eksta ua
Ajvide53 K ~5.000 U4d N/A

12a1
Ajvide58 M 4.900 - 4.600 U4d

I-CTS772
Ajvide59 M ~5.000 U4d | (PF3796)
Ajvide70 K ~5.000 U4d N/A
Fridtorp 4 ~3.000 us
Fridtorp 15 ~3.000 U4
Fridtorp 22 ~3.000 . N ) U4
Fridtorp 24 23000 Fridtorp, Vasterhejde Ua
Fridtorp 27 ~3.000 USa
Fridtorp 28 ~3.000 K1a1
Ire 3 ~3.000 U4
Ire 4 ~3.000 U4
Ire 5 ~3.000 U4
Ire 6B ~3.000 Ire. Hanavar T2b

~3.000 ' 9 12a1b1a1-S2703

Ire8 M Udd I-CTS6343
Ire 9 ~3.000 K1a1
Ansarve 3 K 3.490-3.110 T2h8 N/A
Ansarve 5 K 3.500 -3.130 K1a2b N/A
Ansarve 6 M 3.090 — 2.920 J1c8a N/D
Ansarve 7 M 3.010 —2.890 K2b1a N/D
Ansarve 8 M 3.340 — 3.030 Ansvarve. Tofta J1ch 12a1b1a1
Ansarve 9 K 2.890 — 2.630 ' K2b1a N/A
Ansarve 10 2.030 — 1.890 U5Sb2a1a1
Ansarve 14 M 3.330 — 2.950 J1ch I2a1b1al
Ansarve 16 M 2.810 — 2.580 H7d 12a1b
Ansarve 17 M 3.330-2.930 HVO0a I2a1b1al
Visby 7B ~3.000 K1a1
Visby 30B ~3.000 Visby Usb1
Visby 32 ~3.000 Uba

Nagra kommentarer pa tabellen ar som féljer;

o

| en utgravning aren 1888-1893 hittades resterna av tio individer i grottan Stora Forvar pa
Stora Karlso, utanfor Gotlands véastra kust V. En DNA-sekvensering genomfordes pa
kvarlevorna’. Resultatet av testet var att tre individer tillhérde U4 eller US pa modernet. Det
fanns inte tillrackligt med DNA for att bestamma y-DNA for den testade manliga individen.

Ar 1953 hittades skelettrester efter en man p& en gammal begravningsplats i Stora Bjers i
Stenkyrka“!. Han bedémdes ha levt drygt 1 000 &r senare &n individerna p& Stora Karlso, men
bestamdes till haplogrupp U4 pa modernet. Hans y-DNA bestamdes till 12 (L68).

Under 1980-talet, och senare, hittades invidider som levde drygt 5.000 ar fore Kristus vid
utgravningar i Ajvide i Eksta forsamling (Stora Karlso ligger utanfor Eksta-kusten). Emedan de
ocksa tillhérde haplogrupperna U4 and U5 pa médernet, s& noterades nu ocksa andra mt-



DNAgrupper sasom H eller R, HV och V. De manliga haplogrupperna var 12 (nu benamnd I-
M438) och HIJK.

o Utgravningarna i Ire (Hangvar forsamling) och Fridtorp (Vasterhejde férsamling) liksom Visby
(samtliga bedomda som tillhérande den gropkeramiska kulturen) harror fran ca 3 000 ar f.Kr,
har mestadels bestamts till mt-DNA U4 och U5, men det finns ocksa en individ tillhdrande K1
och T2 Ire, och K1 i Visby. De manliga haplogrupperna som kunde faststéllas tillhorde 12,
undergrupp 12alblal (nu bendmnd som P41.2/M359.2).

o | Ansarve i Tofta férsamling”, aterfanns vid en utgravning individer som daterades till aren

o 1900 till 3500 f.Kr. De haplogrupper som noterats uttkades till att &ven inkludera mt-DNA K1
och K2, T2, J1, H7 och HVO0 samt U5. De manliga haplogrupper som kunde faststéllas avsag
12, undergrupp 12alblal (nu bendmnd som P41.2/M359.2).

Fynden tyder pa ett mesolitiskt samhélle som med tiden utvecklades och utvidgades nar nya vagor av
nybyggare kom. Detta skiljer sig inte fran vad som har noterats i Europa under samma tid. Det &r har,
for att forsta utvecklingen over tid, som var kunskap som slaktforskare kommer in i bilden. Vi vet att
befolkningen forandras och utvecklas nar manniskor rér sig genom historien. De kan flytta fran den
plats dar de foddes, gifta sig med manniskor fran andra platser och fa barn som i sin tur fortsatter
denna slakts gang. Krig, rader, hungersnod, allman oro, klimatférandringar och stravan efter ett battre
liv, bidrar alla till migrationsmonster. For att fa en battre forstaelse for hur gotlanningarnas DNA-profil
uppstod, och nér olika haplotyper och undergrupper kom till 6n - eller kanske har sitt ursprung har - sa
kan det inte vara tillrackligt att bara titta p& historiskt DNA utan ocksa pa DNA fran senare delen av
historien. Det &r var bestamda uppfattning att "traditionell” slaktforskning i hogsta grad kan bidra till var
kunskap och forstaelse for hur Gotland befolkades over tid. Vi erkanner villigt att det finns ett valdigt
gap i tid om vi jamfor analysen av historiskt DNA med var mer nutida sléktforskning, men vi maste
borja ndgonstans. DNA-analys ar relativt nytt och, sa vitt vi vet, har det inte férekommit nagra tidigare
forsok att koppla DNA-analysen av levande gotlanningar till det historiska DNA, liksom att anvanda
den slaktforskning som har gjorts for att spara befolkningen av Gotland bakat.

Nar vi undersoker gotlanningarnas ursprung, baserat pa nutida DNA fran ett historiskt perspektiv, och
forsoker spara och forsta de mojliga migrationsvagarna, kan vi inte bara titta pa dagens Sverige utan
maste atminstone se pa det narbelagna geografiska omradet. Vi vet att de historiska DNA-fynden
indikerar ett blandat ursprung. Vi har darmed for detta dokument definierat det narbelagna geografiska
omradet som Sverige och Danmark, Finland, Baltikum, Tyskland och Polen. Det gar att pasta att
denna begransning ar alltfér begransad eftersom den kan utelamna mdjliga betydelsefulla fynd. Vi vill
dock framhalla att om det finns nagra storre fynd som har noterats under arbetets gang sa har detta
inkluderats i detta dokument.

| tabellen i avsnittet nedan har vi inkluderat den kénda informationen om haplogrupperna harrérande
fran projektmedlemmarnas forskning. Av integritetsskal identifieras de endast med sitt kithummer. Vi
bdrjar med den mitokondriella sidan.

Mitokondriellt DNA

Det mitokondriella DNAt (mt-DNA) &rvs pd modernet. Mitokondriet &r faktiskt den ringformade
strukturen | cellerna som omvandlar mat till energi*. Dessa celler innehaller ocksa en liten méangd med
DNA. Strukturen inuti cellen som innehaller DNA har runt 16 000 baspar som vi kan anvanda for att
analysera och spara vara anmaddrar, men DNA forandrar sig 6ver tid nar det éverfors fran mor till barn.
Bade soner och dottrar arver mt-DNA fran sin mor men det ar enbart via déttrarna som detta arvs
vidare.

Mt-DNA innehaller tre omraden, HVR1, HVR2 and Coding regions. HVR1 och HVR2 betyder "hyper
variable region 1 och 2”. Dessa tvd omraden forandras i snabbare takt. Codings region innehaller
nagra gener och anses férandras i en mer langsam takt jamfort med HVR1 och 2*,

Den nuvarande informationen om haplogrupper och ursprung pa de projektmedlemmar som har ett
gotlandskt moderne visas i tabellen nedan.



Haplogrupp Kit Tidigaste gotldndska anmodern Flyttade |(Inflyttad fran
till
Gotland
Namn Fédd Plats Déd Plats Ja/Nej
H IN25333 |Brita Olofsdotter Havdhem? Nej
H |H-C16291T 422436 Johanna Elisabeth von Cjen 1684 Stockholm 1770 Visby Ja Stockholm
H Hla 519100 Margareta Andersdotter 1704 1784 Stora Velinge, Buttle Nej
H |H1aj MI19628 Margareta Hansdotter Ca 1737 1797 Ostergarde, Tofta Nej
H |Hic2a 268440 Margareta Helena Olofsdotter 1813 Kyrkjuves, Vange 1897 Kyrkjuves, Vange Nej
H |[H1c3 724732 Susanna Jacobsdotter 1771 Oja 1812 Alva Nej
H |H17 563541 Pernilla Hansdotter 1738 Sigters, Havdhem 1792 Bolske, Eke Nej
H |H1o 438486 Gota Alfrida Nygren 1886 Harndsand Ja Angermanland
H |H5a1j 653384 Maria Albrekisdotter 1681 Vinarve, Rone 1753 Gullgarde, Rone Nej
H |H56 480941 Anna Olivia Stdergren 1862 Hallinge, Grétlingbo 1923 Stora Kruse, Alva Nej
H |H56 MI16573 Kristina Maria Ahigren 1859 Burs Nej
H |H7a IN15164 Sophia Petronella Carolina Landelius 1839 Stockholm 1875 Lyrungs, Lye? Ja Stockholm
H |[H7b 715201 Esther Linnea Hall Svensson 1899 Vatserdd, Hallaréd 1974 Hemse Ja Skane
H |H24a N92308 Brita Persdotter 1667 Uggards, Eksta 1736 Petes, Linde Nej
HV |HV 687601 Karen 1602 1690 Myrungs, Linde Nej
I |[Malb 682737 Gertrud Nilsdotter ca 1650 Hamra Nej
I [Nalb B131715 Gertrude Jacobsdotter 1732 Siffride, Fide 1806 Rommunds, Fide Nej
I |I3a 449791 Christina Persdotter 1729 Qgges, Rone 1799 Flors, Burs Nej
I |I3a 653385 Christina Persdotter 1729 Qgges, Rone 1799 Flors, Burs Nej
J IN23740 Anna Christensdotter 1815 Gothem 1883 Tjalder, Boge Nej
J 720607 Hanna Maria Wahlstrom 1879 Tolfta, Uppland Ja Uppland
J o [I11e2c2 443079  |Maria Elisabeth Jonasdotter 1799 Smiland Buttle? Ja Smaland
J |Jicha 399100 Margareta Nilsdotter 1630 Visby Nej
T |Tiale 474815  |Brita Larsdotter 1767 Sigleifs, Rute Nej
T |Tlale 475070  |Brita Larsdotter 1767 Sigleifs, Rute Nej
T T2 683751  |Bodilla Nilsdotter 1752 1841 Klinte Nej
T |T2alblala2 698488 |Matilda Christina Jonasdotter 1846 Madesjé Tofta Ja Smaland
T |T2b 374590 |Maria Shieurman 1728 Kristine, Falun 1797 Dalhem Ja Dalarna
T |T2b 495172  |Chatarina Persdotter 1735 Nej
T |T2f1al 553929 |lohanna Eugenia Lindgren H&16, Sédermanland Trékumla Ja Sddermanland
U |ulala2 453240 |Anna Maria Ulrika Skifva Johansdotter |1841 Hallingeberg, Smaland (1930 Stora Allmungs, Havdhem |Ja Smaland
U |U3ala 425576  |Margareta Henriksdotter 1683 Kallunge Probably Kallunge Nej
U |Uda 651365  |Anna Nilsdotter 1726 1810 Viklau Nej
U |USalb3al 408766 |Anna Maria Zachariasdotter Borgstrom (1782 Smaland 1840 Ekebys, Ganthem Ja Smaland
U |U5b1-T16189C! -|763406 Gertrud Larsdotter 1719 Stora Hellvi, Fole 1765 Grinds, Vallstena Nej
T16192C!
\ 468399 |Ingrid Nicklasdotter 1820 Rydaholm, Jénképing (1863 Bro Ja Smaland
v 490773 |Maria Lundberg 1712 1778 Othem Nej
\i 676542  |Swea Ottilia Wallin 1883 Gavle Ja Gavle
\; B59462  |Anna Olofsdotter 1728 Petsarve, Eke 1815 Hallvide, Eke Nej
Mt-DNA U

Eftersom haplogrupp U &r den &ldsta hittills noterade pa Gotland s& later vi den inleda var genetiska
resa. Emedan det var en av de mest vanligt férekommande haplogrupperna i det mesolitiska Europa,
tryckte tillstrmningen av nya grupper av manniskor den at sidan 6ver tiden®. Haplogroup U finns
representerad bland medlemmarna i Gotland-projektet, bdde genom dem som har migrerat till Gotland
i nyare tid men ockséa fran dem med ett kant gotlandskt ursprung. Haplogruppen tros ha uppstatt i
vastra Asien, men undergrupp U4 uppstod sannolikt i Osteuropa for cirka 40 000 &r sedan, och kan ha
utvidgats till U4a i Baltikum*, Haplogrupp U4b tros ha sitt ursprung i norddstra Altai-regionen i
Ryssland®’, Men om forskarna tror sig ha identifierat platsen dar U4 uppstod, s &r dess syster U5 lite
mer holjd i mystik. Dess alder varierar mellan 35- 50 000 &r, men den uppstod troligen i Europa da den
fanns dar fore den senaste istidens maximum*¥. U5b1 uppstod troligen i sédra Europa eller i
Centraleuropa®. U3 &r ocksa narvarande i vart projekt. Den har sannolikt ett ursprung i Mellandstern
och/eller har ett kaukastiskt ursprung liksom U1 men béda tva &r sallsynta i dagens geografiskt
narbelagna omrade™'.

| projektet har vi tre medlemmar med en gotlandsk mddralinje och tva som flyttat in till Gotland fran
Sverige.

Haplogroup U3 och dess undergrupper har (&an sa lange) inte aterfunnits bland det historiska DNAL.
Det &r, som sdgs ovan, en mycket ovanlig haplogrupp i det geografiskt narbelagna omradet, men det
finns gotlanningar som tillhdr denna haplogrupp. Den anmoder som anges i tabellen ovan, Margareta
Henriksdotter, fodd ar 1684 i Kallunge, tillhér U3ala. Det finns en matchning genom Family tree DNA
med Butvi Olofsdotter, 1703-1764 fran Vamlingbo, som tillhér U3 (ingen mt-DNA Full Sequence test
har genomforts). Detta tyder p& en aldre U3-linje pa Gotland, om &n mer stod behovs for detta.
Matchingarna for Margareta Henriksdotter genom Family Tree pekar pd att haplogruppen finns
representerad i det geografiska narbelagna omradet i norra och stédra Sverige, Norge och Finland,
men aven i de baltiska staterna och Polen. Detta tverensstammer val med vad vi vet om U3 och hur
den tros ha spridits.



Haplogroup U4 har hittats i historiskt DNA pa Gotland, bade i Stora Forvar, Stora Bjers, Ajvide och
Fridtorp. Det finns en individ i projektet som har en méderneslinje som tillhdr U4a med en
dokumenterad slaktlinje tillbaka till 1726. Den definierande mutationen fér haplogrupp U4a &r C8818T
och for U4al ar den T152C!, A12937G, C16134Ti De féljande mutationerna har noterats for de
gotlandska historiska fynden som tillh6r haplogrupp U4, nar resultat frAin HVR1/HVR2-results funnits
tillgangliga®™. Emedan ytterligare analyser skulle behévas, ar det antingen inte sannolikt eller kan
faststéllas, att individerna i U4 tillhér undergrupp U4a.

[Plats och individ Kén_|Datering
Ajvide [Ajv 4] 3000-2400 BC
Fridtorp, Vasterhejde, Gotland [Fri 24] 3000-2400 BC

[¥-DNA Kalla
Malmstrom 2015

Malmstrom 2015

mtDNA
U4
U4

16093C 16356C
16093C 16356C

3000-24008C |
2800-2000 BC

U4
U4

Malmstrom 2015
Malmstrom 2009; Brandt
2013; Malmstrom 2015

Ire, Hangvar, Gotland [Ire 4, 5]
Ajvide [Ajv 13]

2 samples 16356C

A16129G T16187C C16189T
T16223C G16230A C16260T
T16278C C16311T T16356C

Ajvide [Ajv 52b, 66]

Ajvide [Ajv 70]

2800-2000 BC

2800-2000 BC|

U4

U4

2 samples T16093C A16129G
T16187C C16189T T16223C

G16230A T16278C C16311T

T16356C

T16093C A16129G T16187C

C16189T T16223C G16230A

T16278C C16311T T16356C

Malmstrom 2009; Brandt 2013

Malmstrom 2009; Skoglund
2012, Brandt 2013; Skoglund
2014

2800-2000 BC|
2800-2000 BC 12al

o

Ajvide [Ajv 53]
Ajvide [Ajv 58]

Udd
Udd

Skoglund 2014
Skoglund 2014

M429+, P126+, P129+,
L460+, P37.2+

Malmstrom 2009; Brandt
2013; Malmstrom 2015

Fridtorp, Vasterhejde, Gotland [Fri 13, 22] 2800-2000 BC U4 2 samples A16129G T16187C
C16189T T16223C G16230A
T16278C C16311T T16356C
2800-2000 BC | Udd T629C AT69G AB25t A1018G
C1224T C1226T G1315A
A1811G G2174A G2182A
G2185A A2758G C2885T
T3594C G4104A G4153A
C4189T T4312C C5211T
C5974T T5999C A6047G
GBO75A CB181T GB755A
GB993A GT146A T7256C
CT7412T CT427T AT521G
C7974T C7978T C8351T
C8375T T8468C T8655C
GB701A GBBEOA GBIIBA
G9192A C9540T C10088T
C10213T G10398A T10664C
A10688G C10810T C10873T
C10915T C11332T A11337G
A11467G A11914G A12308G
G12372A T12705C G13105A
G13276A T13506C T13650C
C13860T C14620T C15049T
T15693C T16093C A16129G
T16187C C16189T T16223C
G16230A T16278C C16311T
T16356C

A16129G T16187C C16189T
T16223C G16230A T16278C
C16311T T16356C

Malmstrom 2009; Skoglund
2012, Brandt 2013; Skoglund
2014; Malmstrom 2015

Ire, Hangvar, Gotland [Ire 8]

2800-2000 BC | U4 Malmstrom 2009; Brandt

2013; ; Malmstrom 2015

Ire, Hangvar, Gotland [Ire 3]

Haplogroup U5 férekommer ofta i det historiska DNAL. | projektet forekommer U5a genom inflyttning
frdn Sverige och U5b via gotlandska moderneslinjer. Harstamningen via Gertrud Larsdotter fran Fole
har faststéllts till USb1-T16189C! -T16192C!. De definierande mutationerna fér U5b ar C150T,

AT768G, T14182C och fér U5b1 ar det A5656G*. Foljande mutationer har noterats foér de historiska
gotlandska fynden med U5-haplogrupp, dar information om HVR1 / HVR2-resultat finns tillganglig *.

Plats och individ Kon  |Datering Y-DNA mtDNA | Killa

Visby, Gotland [Vis 30B] 3000-2400 BC Usb1 16189C 16192 T 16270T Malmstrom 2015
16362C

Visby [Vis 32] 3000-2400 BC UbSa 16192T 16256 T 16270T Malmstrom 2015

Ajvide [Ajv 54 ] 2800-2000 BC usb A16129G T16187C C16183T |Malmstrom 2009; Brandt

T16223C G16230A C16270T
|T16278C C16311T
USb2b1a|A16129G T16187C C16188T
T16223C G16230A C16270T
T16278C C16311T T16362C

2013; Malmstrom 2015

2800-2000 BC Malmstrom 2009; Brandt

2013 ; Malmstrom 2015

Ajvide [Ajv 36]

Ajvide [Ajv 5, 29] 2800-2000 BC USala'g |2 samples A16129G T16187C |Malmstrom 2009; Brandt
C16189T T16223C G16230A |2013; Malmstrom 2015
C16256T C16270T T16278C
C16311T

Fridtorp [Fri 4] 2800-2000 BC Usb A16129G, T16187C, Malmstrom 2009; Brandt
C16189T, T16223C, 2013; Malmstrom 2015
G16230A, C16270T,
T16278C, C16311T,

Fridtorp [Fri 27] 2800-2000 BC USala'g |A16129G, T16187C, Malmstrom 2009; Brandt

C16189T, T16223C,
G16230A, C16256T,
C16270T, T16278C, C16311T

2013; Malmstrom 2015

Nar vi gar igenom HVR1 / HVR2-mutationerna ser vi att de specifika mutationerna fér Gertrud
Larsdotter frdn T16189C! -T16192C! inte helt stammer med det historiska DNA:t, men 16189C
aterfinns hos individ Visby 30B. En individ som dateras fran cirka 6 000 ar f.Kr. fran Janistawice i
Polen, har faststéllts tillhéra haplogrupp U5b1 med definierande mutationer 16189C och 162707,



Gertrud Larsdotters slakt pA modernet kan saledes ha funnits mycket lange pa Gotland och i det
geografiskt narbelagna omradet. Hennes narmaste match (noll genetiskt avstand) ar en finsk kvinna
som foddes 1692. Medan det genetiska avstandet om noll betyder att det inte finns nagon skillnad i
varken HVR1, HVR2 eller Coding regions, innebar detta dock inte att vi vet exakt nar eller var deras
gemensamma anmoder levde®. Eftersom U5b1 troligen har sitt ursprung i centrala / sodra Europa
kan det vara s att de vandrade upp genom Central- och Osteuropa och de baltiska staterna. Men nér
Gertrud Larsdotters anmoder valde véagen till Gotland, och den finska kvinnans anmoder fortsatte mot
Finland &r inte kéant.

Mt-DNA HV

Haplogroup HV ar en gammal haplogrupp som uppstod for cirka 24 tusen ar sedan i vastra Asien,
nara Kaukasus. Det &r en ovanlig haplogrupp idag i det geografiska narbelagna omradet, med mindre
an en procent i Sverige, Finland och Danmark, och cirka 1-3 procent i Polen och Baltikum™V. | det
historiska DNA har vi tva individer med haplogrupp HV. Det ar Ajvide 29B med HVO och Ansarve 17
med HVOa. Bada individerna ar forknippade med den gropkeramiska kulturen (bronsalder).

| projektet finns det en individ som tillhér HV med en gotlandsk mddralinje. Individen har gjort ett mt-
DNA Plus, och inte en fullstéandig sekvensiering, sa vi vet inte den exakta haplogruppen. En jamforelse
genom HV-projektet indikerar att individen majligen kan placeras i grupp HVOe pa grund av
forekomsten av mutation T16311C (att betraktas som osaker i vantan pa ett mt-DNA Full Sequence-
test). Denna grupp ar férknippad med den snorkeramiska kulturen fran bronsaldern™.Fastan denna
grupp inte férekommer bland det historiska DNA &r det en gammal haplogrupp i det geografiska
narbelagna omradet, &ven om det ar osakert nar den forst kom till Gotland. Det finns for narvarande
inga matchningar genom Family Tree som kan férklara harstamningen. Om detta &r ett tecken pa en
mycket sallsynt haplotyp, eller brist pa testade individer, &r inte mgjligt att saga.

Mt-DNA H

Haplogroup H uppstod for cirka 20 tusen ar sedan i syddstra Asien och ar en mutation av HV. Det ar
en av de vanligaste haplogrupperna for personer med ursprung fran den regionen. Medan de flesta
undergrupper ar representerade i det geografiska narbelagna omradet, ar de vanligaste H1, H2, H3
och H5. | det historiska DNA foérekommer H dock inte sa ofta. Ajvide 14 och 19 kan vara H och
Ansarve 16 ar H7d, men bortsett frAn dessa individer forekommer det inte i det testade materialet.

Ansarve 16-individen tillhérde H7d. Denna haplogrupp har ocksa aterfunnits i den tyska Baalberge-
kulturen, under neolitikum®¥. H7 tros ha kommit till Gotland fran s6dra Europa med framvéxten av

jordbruket *¥i, Det &r inte mojligt att siga om manga personer i den aldern pa Gotland ocksa hade

H7d, eller om detta var en mindre grupp. Ingen person i Gotland-projektet tillhér H7d, men H7a och
H7b finns representerade genom linjen for tva individer som flyttat till Gotland fran Sverige. Medan

H7a har mer avlagsna matcher mestadels utanfor det geografiskt narbelagna omradet, har H7b en
aldre svensk och nordiska matchningar pa ett narmare genetiskt avstand.

Den vanligaste undergruppen till H i projektet ar olika undergrupper av H1 men aven H5 och H17.
Haplogroup H1 ar mycket vanligt bland kvinnor av europeiskt ursprung. Det har féreslagits att H1
uppstod i dagens Frankrike och/eller pa den iberiska halvon under den senaste istiden och att den
sedan har spridit sig éver Europa och har utvecklat ytterligare undergrupper®i. | projektet finns det
tva individer med Hla respektive Hlaj med ett gotlandskt moderne. Ingen av de enskilda individerna
har nagra nara gotlandska matchningar, och kit MI119628 med H1aj har endast tre matchningar.
Samtliga matcher ar pa ett genetiskt avstand pa 3 och &r av brittiskt ursprung, och en individ med
mojligt polskt ursprung (ingen information finns).

H5 var vanligt forekommande bland neolitiska grupper i Europa®*. Emedan uppfattningen &r att
haplogruppen kom till Europa med bonder fran Mellanéstern, sa kan H5a ha uppstatt i Europa™. H5
férekommer inte bland det historiska DNA, men det finns representerat i projektet och forefaller ha en
aldre linje pa Gotland via Maria Albrektsdotter, fodd ar 1681 i Rone. Det finns matchningar via Family
Tree, men ingen med n&gon uppenbar gotlandsk bakgrund.

H17 forefaller ha uppkommit i Europa®. Det &r en mindre undergrupp och inte fullt utredd. En av
medlemmarna i Gotlandsprojektet tillhdr denna grupp. Det finns matchningar med noll genetisk



distans, men det saknas information och slakttrad som kan ge ndgon vidare information om
ursprunget. Matchningarna férefaller dock vara mer av brittiskt och/eller tyskt ursprung.

Haplogrupp H24 har aterfunnit i den svenska trattbagarkulturen och i andra delar av det geografiskt
narbelagna omradet sdsom Danmark, Finland, Tyskland och Polen, liksom p& de brittiska 6arna och
Spanien™¥, En av medlemmarna, som hor till H24a, har en moderneslinje som gar lang tillbaka pa
Gotland och har spérats till &r 1667 nar Brita Persdotter foddes i Uggards i Eksta. Hennes narmaste
matcher forefaller samtliga vara av brittiskt ursprung. Trattbagarkulturen (stenalderkultur) var
narvarande pa Gotland®™. Det ar spannande att tanka sig att Britas forfader kan ha bott pa Gotland i
nagra tusen ar. Det finns dock hittills inga historiska fynd pa Gotland som faststéllts till H24, men
Gokhem 7-individen fran Vastergotland har sekvenserats som H24, vilket placerar haplogruppen i det
geografiskt narbelagna omradet.

H56 tros ha uppstatt efter den senaste istiden och ar idag vanligare i norra Europa™®®. Tva
medlemmar med en gotlandsk moderneslinje tillhér denna undergrupp. Medan béda har en gotlandsk
harstamning, har de ett genetiskt avstand om 3 till varandra. Detta betyder att det finns tre mutationer i
deras mt-DNA som inte ar gemensamt. De narmare genetiska matchningarna tycks ha ett brittiskt
och/eller tyskt ursprung. Det &r svart att avgora exakt hur detta ska tolkas, men det indikerar att den
gemensamma anmodern levde langt tillbaka i tiden, &r avlagsen. Det kan betyda att medlemmar av
H56 flyttade till Gotland oberoende av varandra, och déarmed anléande vid olika tidpunkter, om an de
hade samma avlagsna anmoder. Det kan emellertid ocksa indikera en flytt fran Gotland till andra
lander. Ytterligare forskning och prover av H56 med en gotlandsk harstamning skulle behdvas for att
till fullo kunna besvara denna fraga.

Individer som levde i det mesolitiska Europa har faststallts vara H1, H2, H3, H7, H10, H11a, H16, H20
och H89*, Trots detta har vi till dags dato fa historiska gotlandska fynd som har faststéllts vara H.
Som en jamforelse har individer med haplogrupp H hittats i stérre utstrackning saval i Sverige som i
andra delar av det geografiskt narbelagna omradet. Detta inkluderar féljande fynd (vanligen notera att
inget av fynden &r gotlandskt)®:

Plats och individ mtDNA
Res20 Resmo, Oland H/R
Gok7 Gokhem, Vastergétland H24°
Gok2 Gokhem, Vastergotland He
Gok4 Gokhem, Vastergatland He
GE44 (KOP32) |Kopingsvik, Oland H1f
RISEQQ Sope, Estonia H5a1
RISE42 Marbjerg, Denmark H2c1
RISE145 Polwica, Poland H6a1b
RISE71 Falshoj, Denmark H3b
RISES62 Landau an der Isar, Germany |H2ale
RISE559 Augsburg, Germany H

Detta star i kontrast till bristen p& historiska gotlandska individer med haplogrupp H. Detta star i
ytterligare kontrast till att haplogrupp H ar ganska vanligt forekommande bland medlemmarna i
projektet, med en gotlandsk anmoder fran den senare delen av historien. Aven om vi har havdat att
antalet testade prover inte representerar en statistisk del av befolkningen sa kan haplogrupp H ha
gjort sitt intrade pa den gotlandska DNA-scenen senare &n i andra delar av Europa.

Mt-DNA |

Haplogroup I, d&ven om det nu &r relativt sallsynt i det geografiska narbelagna omradet, var mer vanligt
forekommande i Danmark under jarnaldern (omkring 1 200 f.Ktr. till 550 e.Kr.) och vikingatiden (793—
1066 e.Kr.). Medan konkurrensen fran andra grupper formodligen fick den att minska i omfattning,
aterfinns den fortfarande i Europa®i. Vad detta innebar for Gotland utifrdn 6ns speciella lage och
valkanda handelsvagar, ar inte klarlagt. Ingen individ har faststéllts hora till mtDNA | i det paleolitiska,
mesolitiska eller neolitiska Europa, utan denna noterades forst i Katalonien omkring 3 500 till 3 000 ar
f.Kr., innan den borjade forekomma mer regelbundet under den tidigare bronsaldern®ii, Detta tyder
pa en senare inflyttning till Gotland.



Medan haplogrupp | inte férekommer bland det historiska DNA som har analyserats, finns det tre
individer i projektet som faststéllts hora till mtDNA |. Tva av dessa tillhér undergrupp 11alb och den
tredje 13a. De tva individerna i undergrupp I1alb har ett 0-genetiskt avstand enligt Family Tree. Aven
om detta indikerar en delad anmoder, &r det inte mgjligt att avgora exakt nér hon kan ha levt. De andra
matchningarna pa ett 0-genetiskt avstand ar framst av fransk harstamning. Matchningar pa ett
genetiskt avstand om 1 verkar mestadels ha brittiskt ursprung, men det finns ocksa en islandsk
matchning och pa ett 2-genetiskt avstand finns kvinnor av svensk harkomst.

Tva individer med 13a har angett samma anmoder, Christina Persdotter fodd i Rone forsamling ar
1729. Det vi noterade under undersékningen ar att dessa tva individer, som har samma anmoder,
ligger pa ett genetiskt avstand pa 2 till varandra. Detta indikerar att mtDNA har tvd mutationer som har
sitt ursprung pa Gotland. En jamforelse indikerar att det finns tvd mutationer i HYR2, 573.3C och
573.4C som finns narvarande hos kit 653385 men inte hos kit 449791. Eftersom maodralinjen for kit
653385 ar gotlandsk, kan vi saga att dessa tva mutationer har sitt ursprung p& Gotland. Personerna
med 13a har f& andra matchningar. De andra individerna som av Family Tree anges vara matchningar
forefaller vara av brittisk, tysk eller rysk/dsteuropeisk harkomst utan uppenbar gotléndsk harstamning.

Det kan handa att kvinnor fran haplogrupp | migrerade till Gotland och Danmark i en hogre
utstrackning &n till resten av det geografiskt narbelagna omradet, men detta skulle inte vara mdjligt att
faststalla utan ytterligare tester av den gotlandska befolkningen. Ytterligare testade individer med en
gotlandsk mddralinje skulle vara ndédvandiga for att bestamma nar mutationerna uppstod och om
haplogrupp | ar vanligare pa Gotland eller inte.

Mt-DNA J

Haplogroup J uppstod sannolikt i Mellandstern for drygt 45 000 &r sedan™®, Det &r ganska jamnt
spridd i det geografiskt narbelagna omradet och har en bedémd tackning om cirka 5-10% av
befolkningen. Medan det antas att haplogruppen spreds fran sddra Europa efter att isen bérjade dra
sig tillbaka, diskuterar forskare om J istéllet tog sin tillflykt i Mellandstern under det senaste glaciala
maximumet och spred sig till Europa darifrdn®. Undergrupp J1c &r idag ganska vanlig bland individer
med ursprung i Europa och i det geografiskt narbelagna omradet. Exakt varifran det kom diskuteras,
men det finns i fynd av historiskt DNA p& Gotland och i den geografiska narheten.

Baserat pa de tillgangliga proverna fran historiskt DNA bodde kvinnor med haplogrupp J pa det
historiska Gotland. Tva har faststéllts vara J efter en mtDNA Plus. Det har inte varit méjligt att vidare
analysera mojliga undergrupper. Av de konstaterade fynden har tva individer sekvenserats som
tillhorande J1c2c2 och J1c5. | projektet ar haplotyp J1c2c2 narvarande genom inflyttning fran Sverige.
Den gotlandska modralinjen som finns i J1¢5, sparad till Margareta Nilsdotter, dod 1630 i Visby, har
néara matchningar framst i Norge, sodra Sverige och Osteuropa. Det finns dock ingen match sé tidigt
daterad som Margareta Nilsdotter. Den definierande mutationen for J1c5 ar T12453C och A15113G
for J1c5a, men vi har inte hittat information om Ansarve 8-individen for att kunna underséka om den
kan placeras i en ytterligare undergrupp till J1c5.

Mt-DNA T

Haplogroup T har sitt ursprung for cirka 29 000 &r sedan, troligen i 6stra Medelhavsomradet
/Mellanéstern. Den har tva huvudsakliga undergrupper, T1 och T2, som uppstod i slutet av istiden*i,
Haplogrupp T, bade T1 och T2, forekommer hos cirka 10% av kvinnorna med anmédrar i det
geografiskt narbelagna omradet. | historiska fynd har haplotypen noterats i Yamna-kulturen®.
Manskliga kvarlevor frdn den senmesolitiska perioden har sekvenserats som T (troligen T1a och
sekvenserad som T2b), vilket antyder att det kan vara en gammal haplogrupp i det geografiska
narbelagna omradet.V. T aterfinns ocksa i det historiska gotlandska DNAt genom undergrupp T2b8
fran Ansarve 3-individen.

| projektet tillhor tvd medlemmar med en gotlandsk harstamning undergrupp Tlale genom samma
anmoder, Brita Larsdotter fodd 1767 vid Sigleifs i Rute. De bada medlemmarna har 0 genetiskt
avstand, vilket indikerar att ingen mutation har intraffat. Det finns fa andra matchningar. De matcher
som finns har till 6vervagande delen en harstamning fran stdra Sverige. Den tredje individen med en
maoderneslinje pa Gotland tillhor T2. Bodilla Nilsdotter, dod 1841 i Klinte, ar den tidigaste identifierade
anmodern till denna linje. Det finns inga matchningar for Bodilla Nilsdotters mdderneslinje genom
Family Tree.



Tva medlemmar har sekvenserats som T2b, varav en linje har migrerat till Gotland fran Dalarna och
en har moderneslinje pa Gotland via Catharina Persdotter, fodd 1735. Det &r intressant att se att T2b-
linjen som har migrerat till Gotland har manga matcher, bade svenska och fran andra lander, medan
Catharina Persdotters slakt har bara 10 matchningar. Den narmaste matchen (0 genetiskt avstand) &ar
Catarina Jacobsdotter och hennes dotter Helena Larsdotter, fodd 1760 vid Ala i Rute férsamling. Detta
indikerar att T2b-linjen har en gammal gotlandsk gren. De 1 genetiska avstandsmatchningarna
kommer framst fran Finland och de 3 genetiska avstdndsmatchningarna fran Tyskland, Sverige och
Norge. Det finns dock ingen match med den andra T2b fran Dalarna. De hade en gemensam anmoder
men slaktskapet ligger l1angt bort.

Mt-DNA V

Haplogroup V har troligen sitt ursprung i vastra Medelhavsomradet, eventuellt den iberiska halvon, for
cirka 14 000 ar sedan. Det spred sig darifran éver hela Europa och forekommer idag pa vissa platser.
En av dessa platser ar Skandinavien dar den ar sarskilt forknippad med det samiska folket. Forutom
dar, finns den ocksa i Baskien samt i vastra och norra Afrika®V. | historiska fynd i det geografiskt
narbelagna omradet, har haplotypen noterats i neolitiska fynd i Tyskland fran cirka 5 000 ar f. Kr.
Fynden har bestamts tillhéra den bandkeramiska-kulturen. *Vi. | de historiska gotlandska fynden
noterades haplogrupp V hos Ajvide 36-individen.

| projektet ar det fyra individer som har haplogrupp V, varav tva har en gotlandsk moderneslinje. Den
forsta med den tidigaste kanda anmodern ar Maria Lundberg, dod i Othem ar 1778. Denna linje har
inga 0-genetiska avstandsmatchningar pa Family Tree. De 1-genetiska avstandsmatchningarna ar
framst av norsk bakgrund och sedan av en trolig harkomst fran de Brittiska 6arna. Den andra linjen
genom Anna Olofsdotter fran Eke har framst matchningar med en tydlig 6steuropeisk bakgrund,
medan det finns farre matchningar med svensk harkomst. Medlemmar med gotlandsk harkomst visas
inte i varandras matchlistor via Family Tree. Detta tyder pa att den gemensamma anmodern levde for
lange sedan och/eller kan ocksa indikera invandring av haplogrupp V vid olika tidpunker till Gotland.

Mt-DNA W

Haplogroup W &r en séllsynt haplotyp och far inte alltid den uppmarksamhet den fortjanar. Det har sitt
ursprung for upp till 37 000 &r sedan i norra Indien eller nordvéastra Pakistan®Vii, Aven om det inte finns
nagra kanda historiska fynd fran Gotland som har faststallts vara W, skulle vi forvanta oss att
haplogruppen funnits pa Gotland, da den ar sa forknippad med den tidiga europeiska historien.

| projektet har vi en enskild individ som faststéllts vara W5. Denna linje kan sparas till Anna Christina
Enquist, 1773-1880, bosatt i Stockholm. Hennes harstamning ar inte utredd, en svar nét att knacka for
hennes barnbarns barnbarns barnbarns barnbarn. Aven om Anna Christinas ursprung kan faststéllas
vara fran Gotland, har den omfattande forskningen som gjorts for att Idsa mysteriet om denna okanda
slakt, lett till en trolig moderneslinje med kvinnor med gotlandskt ursprung, och en mdjlig gotlandsk
mutation i HVR1. Genom forskningen har hennes dotterdotters dotterdotters dotterdotters dotterson
hittat slakt dar kvinnor av gotlandskt ursprung tycks vara slékt med kvinnor i Preussen och Estland.
Genom en jamforelse av mt-DNA forefaller Anna Christina ha gotlandsk harstamning tillbaka till tre
gotlandska moderneslinjer som spéras tillbaka till borjan av 1700-talet. Vi vill understryka att detta ar
en teori i sokandet efter en okéand gren av slakttradet, men det &r anda en mycket intressant historia
som vi kommer att fortsatta félja frin projektet. Atminstone tre kvinnor med en dokumenterad W5
mtDNA-haplotyp kan indikera att W5 ar mer vanligt forekommande pa Gotland. Detta kan dock endast
faststéllas genom ytterligare tester.

Mt-DNA K

| projektet finns det inga deltagare med haplotyp K. | de historiska proverna har vi tva individer,
Ansarve 9 och Visby 7B med K2bla respektive K1al. Haplogroup K har noterats bland de tidiga
europeiska jordbrukarna vid tiden om cirka 5 300-5 000 f.Kr, och brukade forekomma mer ofta &n den
nuvarande utbredningen om drygt 10% av kvinnorna med en europeisk harstamning®™. Eftersom
haplogruppen uppstod i vastra Asien for 20-38 000 ar sedan, antas det nu att K2b1 har sitt ursprung i
det mesolitiska Osteuropa och sedan ha spridit sig darifran. | motsats till detta har undergruppen Kila
sitt ursprung i Mellandstern och har spridits med jordbruket. Den undergrupp, som individen Visby 7B
hor till, har hittats i nordvastra Anatolien i dagens Turkiet.'. Avsaknaden av individer som hor till
mtDNA K i projektet innebar att vi inte &nnu har haft mgjligheten att studera denna haplogrupps



narvaro pa Gotland och se vilka undergrupper som aterfinns, antingen genom inflyttning pa senare tid
eller genom aldre gotlandska slékter.

Y-DNA

Y-kromosomen 6verfors fran far till son. Genom testning av delar av kromosomen, som innehaller
DNA, kan genetiker bestamma haplogruppen, och darmed faderneslinjens ursprung'. Dessa sektioner
kallas "markdérer" och det ar mgjligt att testa fran 12 upp till 500 (eller nu 700 genom Family Tree).
Markorerna kallas ocksa Short Tandem Repeats (STR). Detta bestér av sa kallade nukleotider, som
forekommer i rad p& DNA-strangen'’. Genom analys av STR, kan genetiker bestimma, om tva eller
fler mé&n, ar slékt med varandra.

| tabellen nedan har vi inkluderat information om de haplogrupper som har noterats baserat pa
medlemmarnas forskning. Vi har ocksa valt att ta med de gamla benamningarna i tabellen for att oka
lasbarheten. Utéver den huvudsakliga haplogruppen har vi ocksa tagit med information om haplotyper
och undergrupper som medlemmarna har faststéllts, nar sddan information finns tillganglig.

Tidigaste gotlandska anfadern Flyttade  Inflyttad fran
Haplogrupp Kit ;Iiltlslland
Namn Fodd Plats Dad Plats AJalNe]
G G-M201 680955 Olof Willartzsson 1655 Linde 1716 Petes, Linde Nej
" -M253  |BY54261 438212 |Nils Peter Samuelsson Appelquist | 1831 Stocknas, Sodra Solberga, 1915 Atheime, Buttle Ja Smaland
11 1-M253 P109 318523 Lars Jacobsson 1692 1765 Kabbe, Eksta Nej
11 |-M253 1-BY35249 IN57497 |lohan Hagetorn 1648 1712 Stanga Nej
11 1-M253 Y7925 611605 Per Bjers Sannolikt Bjers, Endre 1694 Bjers, Endre Nej
I I-M253 BY48212 647217 Carl Magnus Andersson 1843 Tjuvhult, Rysshy 1922 Autsarve, Rone Ja Smaland
" -M253 512289 438486 Per ca 1490 | Pilungs, Mdsterby Nej
" I-M253 268440  |Otto Bernhard Karlsson 1891 Husgdl, Sillhévda, Blekinge  |1974 Endre Ja Blekinge
1 1-M253 399100 Gustav Oskar Thorell 1851 Kavelsbo, Atvid, Ostergdtland (1938 Kvie, Martebo Ja BOstergstland
11 |-M253 510363  |John Axel Nyman 1890 Maria | fal Stockholm |1918 Suderbys, Visterhejde |Ja Stockholm
" I-M253 651365  |Sigfrid Larsson fére 1594 efter 1651 Otemars, Othem Nej
" I-M253 BP11977 |Oskar Vilhelm Pettersson 1858 Allmungs grund, Havdhem 1921 Stora Kruse, Alva Nej
1 [kM253 | IN24573 | Nils Nygren 1811 Hellvi 1840 Hellvi [Nej |
" 1-M253 MI19607 |Erik August Karlsson 1877 Askaremdla, Ryssby 1958 Romakloster Ja Smaland
o tMesa | MI19627 |Olof Petter Klintberg 1842 |Malms, Hellvi 1926 |Hellvi [Nej [
] I1-M253 IN45874 | Nils Temmesson 1733 Norrgarde, Hellvi 1804 Norrgérde, Hellvi Nej
o tMesa | 239089 |Johan Magnusson Falck 1740 |Visby 1821 |Anderse, Fide |Nej
] I1-M253 N38225 | Lauritz Hansson ca 1600 Simunde, Vamlingbo  |Nej
12 lP215 ‘I-MZZB - Y20046 |438175 Hans Larsson 1701 Bara, Ethelhem 1749 Ollajvs, Alskog 'Ne]
N N-M231 519100 Hans Sandstrém 1800 1861 Gammelgarn Nej
Rla R-M198 653384 Anders Pehrsson 1628 1696 Stora Gléves, Burs Nej
Rla R-M198 761306 Nils Larsson 1656 Faré 1731 Faré Nej
Rla R-M198 IN18736 |Oskar Melcher Séderberg 1876 Stockholm Ja Stockholm
Rla R-M198 IN46582 | Thomas Andersson 1673 1746 Alands, Burs Nej
Rla R-M512 408766 Victor Vilhelm Bjérkander 1863 Gnisvdrd, Tofta 1935 Visby Nej
Rla R-M458 |R-YP263 338076 Tomas Martensson 1732 Runne, Sanda Nej
R1b R-M269 651793 | Nicklas Hugo Larsson Lunde 1974 Stockholm Nej
R1b R-M269 666671 Christian Wilhelm Philip Schartau |1772 Mellanképinge, Kyrkoképinge Ja Skane
R1b R-M269 IN25333 | Karl-Axel Karlsson 1903 Stéde, Sundsvall 1976 Smiss, Linde Ja Sundsvall
R1b R-M269 IN26214 |Jacob Jacobsson 1771 Linhatte, Vall Nej
R1b R-M269 |R-CTS5533 579206 Per Olofsson 1782 Bara, Hérsne Lilla Hulte, Endre? Nej
Y-DNA |

Haploggrupp | uppstod sannolikt i Europa for cirka 45 000 &r sedan, nagonstans i det nuvarande norra
Frankrike eller Tyskland. Det &@r en av de vanligast forekommande manliga haplogrupperna i delar av
det geografiskt narbelagna omradet, med cirka 35-40% i Sverige, Danmark och Finland, mestadels
inom 1-M253 (eller 11), men i lagre antal i de andra narbelagna geografiska omradena'™. Haplogroup |
genomgick en stor expansion och delades upp i tvd huvudgrupper, 11 och 12. Exakt nar detta intraffade
ar foremal for diskussion, men det formodas for cirka 30 000 ar sedan. 12 uppstod troligen i
Vasteuropa dven om det annu inte har faststallts'v. 11 (I-M253) uppstod troligen i norra Tyskland, nara
saltgruvorna i Halle-Saale".

| projektet har vi flest medlemmar som tillhor 11, nu k&nd som |1-M253 och ytterligare undergrupper. |
det historiska DNAt har vi inte ndgon representant for 11 men for 12, sa 1at oss borja med den.

Haplogroup 12 (1-M438) var den huvudsakliga manliga haplogruppen i det mesolitiska Europa fram till
cirka 6 000 &r f.Kr, Det finns inte manga individer bland de historiska gotlandska fynden for vilka det
har varit mojligt att faststélla den manliga haplogruppen, men alla de for vilka detta har lyckats, har
faststallts vara 12 (I-M438). Om vi gar bakat i historien, var 12 en vanligt forekommande manlig
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haplogrupp tills 11 (I-M253) av nagon anledning knuffade den at sidan. | det historiska DNAt har sex
individer sekvenserats som 12 och ytterligare undergrupper. Mannen i Stora Bjers och Ajvide 58
faststalldes vara 12, undergrupp 12al (I-M438 undergrupp I-P237.2 + eller I-L68). Ytterligare analyser
utforda av andra genetiker indikerar att Ajvide 58-individen kan placeras i undergruppen I-CTS772
(PF3631). Denna undergrupp indikerar en dsteuropeisk harstamning, dar det &r den huvudsakliga
manliga haplogruppen™i. Ajvide 59, som kanske inte levde exakt samtidigt som Ajvide 58, men
atminstone relativt néra tidsmassigt, har sekvenserats som I-PF3796 av andra genetiker. I-PF3796 &ar
en undergrupp till haplogrupp | (1-M170) och kan séledes inte placeras i varken 12 (I-M438) eller 11 (I-
M253)

Ire8-mannen har faststallts vara 12alblal (S2703). Undergruppen I2alblal / S2703 finns pa de
brittiska 6arna, inklusive Irland, men ocksa i Sverige, Tyskland och Polen och uppstod nagonstans
mellan neolitikum och bronsaldern™, Samma haplotyp 12alblal / S2703 har noterats for Ansarvel4
och 16, medan Ansarve 18 har analyserats sé langt ner som 12alb (nu I-M423). | det geografiskt
narbelagna omradet har Motala 12-mannen och Loschbour-mannen ocksa faststéllts vara 12 (12a eller
L-460)

| projektet finns det en testad individ som har faststallts vara 12 (P215). Genom ett Big Y-test har han
ytterligare placerats i undergrupp I2a till I-M223 och Y20046 (fullstéandig fylogenetisk gren visas inte pa
bilden nedan). Slakttradet gar i detta fall tillbaka till 1701, vilket indikerar en langre narvaro av
faderneslinjen pa Gotland. I-M223 (tidigare 12a2), uppstod for mellan 13-21 000 ar sedan™. Om vi
jamfor de man som ingar i det historiska DNAt med harstamningen for kit 438175, noterar vi att dven
om de hade en gemensam forfader, levde han for mer &n 20 000 ar sedan. De gotlandska fynden som
kunnat analyseras befinner sig samtliga i haplotyp 12a1 eller 12alb och ytterligare undergrupper’.
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12 trycktes sannolikt undan av 11 ndgon gang under bronsaldern™, och beraknas nu omfatta mindre &n
1till 5% av mannen i det geografiskt narbelagna omradet™. Det skulle vara mycket intressant att
understka om Gotland har en hbgre representation av 12 eller inte. For att kunna se detta kravs
ytterligare tester.
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Om vi sedan vander oss till 11 (I-M253), sa finns den gruppen inte representerad bland de historiska
gotlandska fynden. De tidigaste fynden av 11 i historiskt DNA i det narbelagna geografiska omradet
dateras fran bronsaldern och har hittats i Tyskland och Ungern. | projektet &r det 16 individer som
tillhdr 1-M253, och ytterligare undergrupper. Av dessa har 10 stycken en gotlandsk faderneslinje som
kan sparas bakat i tiden. Av dessa 10 personer har tva faststéllts hora till undergrupp 1-P109, varav en
av dessa genom Big Y sedermera hanforts till 1-BY35249, en till Y-7925 och en till S12289. Dessa
individer ar de som vi kan se narmare pa i det fylogenetiska tradet™" d& de har Iatit géra ytterligare
analyser av sitt y-DNA.

n
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Kit Kit Kit
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Genom det fylogenetiska tradet kan vi se att tre av fyra kit tillhér undergrupper till 11al, eller CTS6364.
Men trots detta s& levde den gemensamme anfadern for atminstone 6 000 ar sedan.

Kit 318523 och IN57497 tillhdr bada P109 genom undergruppen L22, och kit IN57497 har placerats i
grupp BY35249. L22 antas vara runt 4 000 ar gammal, och en stor del av den skandinaviska manliga
befolkningen tillhor denna undergrupp. Den uppskattade aldern ar en indikation pa att den kan ha
uppstatt under den sa kallade stridsyxekulturen (fr&n ca 2 900 f.Kr)*V, D& det finns indikationer pa att
stridsyxekulturen inte slog igenom pé& Gotland™, férhindrar detta inte att barare av P109 flyttade till
Gotland. P109 forekommer oftast idag i sddra Skandinavien och har noterats bland danska vikingar*.
Men aven om de tva kiten tillhdr samma undergrupp sa har de ett genetiskt avstdnd om 2 pa en Y12-
niva. Detta sager oss att deras gemensamma anfader levde for mycket lange sedan. Kit 318523
forefaller vara narmare genetiskt slakt med andra kit som nu enbart ar analyserade for I-M253.
Samma sak galler for kit IN57497. Det forefaller som om gotlandska barare av P109 inte
nodvandigtvis ar nara genetisk slakt. Detta kan visa antingen pa inflyttning vid olika tidpunkter till
Gotland eller att haplotypen har funnits pa Gotland under en mycket 1&ng tid, och att slaktskapet darfor
ar pa ett langre avstand da olika grupper utvecklats.

Kit 611605 har faststallts tillhora I-M227 och sedan vidare till SNP Y7925. D& det ar en undergrupp till
I-M253, tillh6r den inte den skandinaviska undergruppen L22. |-M227 aterfinns i mindre omfattning i
Skandinavien, men aterfinns ocksa i Baltikum och i Osteuropa. Det har foreslagits att detta kan
hanforas till de vikingar som reste osterut, liksom till 6vrig utflyttning fran Skandinavien™. Det skulle
vara intressant att se om ytterligare test av méan med gotlandsk faderneslinje kunde indikera att fler
personer tillhérde denna haplotyp, sarskilt med hansyn till den tradition som finns att gotlanningar
reste Gsterut genom historien, bade vid tidigare och senare tillfallen.

| projektet har de flesta medlemmar tillhérande 11 (I-M253) inte gjort ytterligare tester och kan darmed
inte placeras i en ytterligare undergrupp. Nar vi jamfor projektmedlemmarna mot varandra genom de
genetiska avstandsrapporter som finns tillgangliga via Family Tree pa Y37-markornivan, noterar vi att
det finns medlemmar som troligen skulle hamna i undergruppen L22 saval som I-M227, baserat pa
den berdknade genetiska distansen. Nar vi anvénde de ytterligare analyserade medlemmarna som
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jamforelse, saval som for medlemmar som for narvarande tillhor 1-M253, noterar vi att resultatet ar
spritt fran en genetisk 0-distans, vilket indikerar en gemensam forfader i tidsintervallet 500-1 000 ar, till
ett storre genetiskt avstand, vilket placerar den gemensamma anfadern langre tillbaka i tiden. For att
kunna gora fler och battre jAmférelser och forskning, hoppas vi att fler projektmedlemmar gor
ytterligare tester sa att vi béttre kan spara och forsta deras faderneslinjer. Sammantaget, nar
haplogruppen I-M253 forst kom till Gotland inte ar mgjligt att sdga; detta kan ha skett under
bronsaldern eller senare i historien. Men det har troligen férekommit manga inflyttningsvagor till
Gotland av barare av denna haplogrupp.

Nar vi undersoker det genetiska avstdndet mellan dessa man for att avgdra om det finns en
gemensam forfader pa Gotland, och om I-M253 har fortsatt att utvecklas pa Gotland, konstaterade vi
att, &ven om alla man som tillhor 1-M253 har en gemensam anfader, sa levde denna person langre
tillbaka i tiden &n vad som kanske var vantat. Genom den analys som gjorts, forefaller forfaderna till
mannen i I-M253 och undergrupperna, aven for individer med en lang slaktlinje pa Gotland, tyda pé att
inflyttningen till Gotland av mén som, aven om de tillhérde I-M253, hade en annan direkt harstamning
pa fadernet. Manga av de testade individerna har inte testats ytterligare och darmed inte placerats i
undergrupper, ndgot som skulle kunna belysa dessa fragor ytterligare.

Y-DNA G

Haplogrupp G tros ha sitt ursprung i vastra Asien for cirka 26 000 &r sedan. Aven om avkommorna har
spridit sig 6ver véarlden, ar det en sallsynt haplogrupp i vart geografiska narbelagna omrade. G tros ha
kommit med jordbrukarna fran Mellandstern for 6 000 ar sedan, den befolkning som tog med sig
jordbruket till Europa. Dess mest kanda medlem &r ismannen Otzi, som faststélldes tillnéra G-L91
(tidigare G2a2b)™i. | Sverige ar den haplogruppen kanske mest kand for dem som forskar pa Bure-
slakten, dar Johan Bures pastaenden om sin harstamning, har, med hjalp av modern DNA-teknik,
visat sig vara ratt precisa. "Bure-mutationen" 230729 &r en undergrupp till G2 och Bure slaktingar bar
antingen GY30009 (Burtrask), G-Y40024 (Burman), G-Y93397 (Kusmark) eller G-Y16788 (Falmark)™*,
Dessa ar undergrupper till G2a2b (G-L91) etc. Detta innebar att Otzi och Bureslakten faktiskt har en
gemensam anfader, om &n for tusentals ar sedan.

Om an haplogruppen &r ovanlig i det geografiskt narbelagna omradet, har fem projektmedlemmar G
som sin faderneslinje. Den ende medlemmen som har uppgivit en gotlandsk faderneslinje, har enbart
faststallts vara G (G-M201). Aven om det bara finns ndgra matchningar pa ett genetiskt avstand om 4,
ar matchningarna for G-M201-satsen framst av en grekisk och dsteuropeisk harkomst. Det finns inte
heller nadgra matchningar mellan kit 680955 och de andra medlemmarna som faststéllts vara G, dven
pa en y-DNA-12 markors-niva. Att de andra medlemmarna inte har uppgett sin faderneslinje gor
analysen svarare, men om de skulle vara av gotlandsk harkomst innebar detta att barare av G flyttat in
till Gotland vid olika tidpunkter. Det finns ytterligare medlemmar sekvenserade som G-M201 som inte
har angett ndgon harstamning. Eftersom det finns matchningar mellan vissa av individerna kan det
finnas ytterligare kopplingar. Det skulle dock kravas ytterligare tester for att faststalla undergrupperna
for att kunna forsta hur och nar de kom till Gotland och om det fortfarande finns ndgon p& 6n med en
faderneslinje till den forsta inflyttningen av jordbrukare.

Y-DNA N

Haplogroup N, &ven om den ar ganska vanligt férekommande i Sverige och att cirka 7% av den
manliga befolkningen uppskattas tillhéra haplogruppen, ar den vanligare i andra delar av det
geografiskt narbelagna omradet, sdsom Finland, Baltikum och Polen. Den uppstod troligen fér ungefar
20-30 000 &r sedan i Eurasien"™ och kom @sterifrén till Gotland. | projektet har vi en medlem som
tillhor N (N-M231). Matcherna pa Family Tree, emedan de &r ganska avlagsna och anger en genetisk
skillnad pa 6 eller 7 pa 67-markérersnivan, indikerar framst finsk harstamning. Inflyttning till Gotland av
barare av N kan ha kommit bade fran Finland, de baltiska staterna och/eller Polen.

Y-DNA R

Vid sidan av |, &r R den andra vanligaste forekommande haplogruppen i det geografiskt narbelagna
omradet. R uppstod for cirka 27 000 ar sedan i centrala eller sodra Asien™. Denna haplogrupp
delades upp i R1la (nu R-M420) och R1b (nu R-M343). | de historiska fynden finns inga kédnda
gotlandska fynd som faststéllts vara R. Om vi tittar i det geografiskt narbelagna omradet har RISE 98
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frén Lilla Beddinge i Sverige faststéllts tillhéra R-M405". Detta innebar att han tillhérde R1b, en
proto-germansk gren™i,

Enligt Karin Bojs och Peter Sjolund i "Svenskarna och deras fader”, tog R-mannen med sig inte bara
sina faderneslinjer, utan ocksa de svenska orden for hjul, oxe etc., ord som vi anvander &n i denna
dag™". Det kittlar att tinka pd att R-mannen ocksa kan ha paverkat det gutniska spraket. Men 14t oss
atervanda till DNA. Utifran analysen av projektmedlemmarna ar R den mest vanligt férekommande
haplogruppen pa Gotland vid sidan av I1. Det finns bade barare av R1a och R 1b. Det var forvantat att
dessa tva skulle vara vanligt forekommande haplogrupper vid sidan av I-M253.

Om vi forst ser pa Ria, eller R-M420, ar det sex projektmedlemmar som har faststallts héra till R-
M420. Av dessa har fem en gotlandsk faderneslinje. Placeringen av dessa i det fylogenetiska tradet™
ar enligt foljande:
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Fyra har faststéllts vara R-M198 (nu ocksé& benamnd som R-M512). Denna haplogrupp forknippas
med det mesolitiska nordostra Europa™. Ytterligare analyser av deras y-DNA skulle kunna placera
dem i undergrupper och skulle kunna belysa inflyttningen av deras faderneslinje till Gotland.

En medlem har faststallts vara R-M458 - YP263. R-M458 betraktas huvudsakligen som en slavisk
undergrupp som aterfinns i Polen, Tjeckien, Slovakien, Ukraina och nordvastra Ryssland. Det &r inte
samma som den skandinaviska undergruppen Z284, utan tillhdr grupperna under Z283, vilket anses
vara en mer central- och dsteuropeisk undergrupp. R-M458 &r inte en vanlig haplotyp i Skandinavien
utan forekommer i hogre omfattning i andra delar av det geografiskt narbelagna omradet, framforallt
Polen™i, Detta &r ett mycket intressant resultat som visar pa en mgjlig inflyttning av R1a till Gotland,
inte via de skandinaviska landerna utan direkt frdn Central- och Osteuropa. Matchningarna pa Y-
37niva bestar huvudsakligen av personer med vad som forefaller vara en 6steuropeisk harstamning,
men det finns ocksa vissa svenska traffar.
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Nar vi jamfér medlemmarna med varandra genom Family Trees genetiska distansrapport pa en Y-37
niva, forefaller det inte finnas ndgon néra relation inom 0-1 genetiskt avstand (indikerar en relation
inom 500-1 000 &r). Det finns emellertid traffar pa ett genetiskt avstadnd pa 2 och uppat mellan vissa
projektmedlemmar, vilket indikerar att det finns en gemensam forfader, om an for fran drygt 2 000 ar
sedan och mer. De genetiska matchningarna med andra individer &n de i projektet varierar. Vissa
medlemmar har f& nara matcher medan andra har fler. Traffarna ar framst av en skandinavisk
(mestadels svensk), men ockséa dsteuropeisk harkomst. Detta kan indikera att de tidigare R1a-
individerna migrerade till Gotland fran Tyskland/Osteuropa snarare an fran Skandinavien.

Om vi tittar pa grupp R1b, eller R-M343, &r det fem projektmedlemmar som hér till denna haplogrupp.
Av dem har tre en gotlandsk faderneslinje. Samtliga dessa tre tillhér undergruppen R-M269>ii,
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En medlem har gjort en Y-Full och har faststallts tillhéra undergruppen CTS5533. Denna gar igenom
R-U106. Detta brukar benamnas for en proto-germansk haplogrupp da den spreds fran nordvastra
Tyskland omkring 1 700 f.Kr. Det har & samma gren som RISE 98-mannen hor till. CTS5533 gar
genom undergrupp S4301. Detta innebar att harstamningen kan foljas till jarnaldern, vilken varade
fran ca 500 f.Kr. till 1 050 e.Kr. Dess ytterligare undergrupp S3207, ar forknippad med Skandinavien
och Skottland, dit den kan ha spridit sig med vikingarna™*. Det ar intressant att se RISE 98-mannen
pa samma gren som kit nr 579206 och nar denna gren kunde ha kommit till Gotland. Alltsd om
forfaderna till RISE 98 och kit nr 579206 skildes at innan en kom till Gotland och den andra till Sverige,
eller om migrationen skedde fran Sverige till Gotland. Ytterligare forskning skulle behévas for att
besvara denna fraga.

Nar vi jamfér medlemmarna i R1b med varandra genom rapporten Family Tree genetiskt avstand finns

det inga nara genetiska samband. De tidigaste borjar pa ett genetiskt avstand pa 3 pa Y12-
markornivan. Det finns inte heller ndgra nara genetiska forhallanden med andra i Family Tree-
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databasen. Detsamma géller for de andra kiten med en gotlandsk faderneslinje. Detta pekar pa att
inflyttningen till Gotland av R1b-barare skedde i vagor 6ver tiden.

Om vi kartlagger det historiska DNAt vag till Gotland, baserat pa de vagar som anges i den aktuella
forskningen, skulle det kunna det se ut s& har™:

: ]

Y-DNA 1

Mt- H, HV

. B=
K

Om vi lagger till informationen pa kartan avseende det vi vet om migrationsvagarna for de senare
haplogrupperna sa att vi kan lagga till dessa bilden, skulle det kunna se ut sa har:

- Haplogrupp ! Farg
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Sammanfattning

Medan nya upptéackter och idéer troligen kommer att dyka upp som ett resultat av det fruktbara, men
relativt nya, samarbetet mellan arkeologi och DNA-analys, sa pekar tillgangliga bevis mot att
inflyttningen till Gotland skedde i vagor vid olika tidpunkter i historien. De tidigaste nybyggarna
anlande antagligen till Gotland snart efter att isen smaélt, och 6n blev beboelig. Det finns ingen
anledning till att de forsta bosattarna pa Gotland inte skulle motsvara vad som noterats i évriga Europa
och i det narbelagna geografiska omradet vid denna tid. Detta representeras av fynden vid Stora
Karlsd. De tidigaste mt-DNA-fynden ar begransade till U4 och U5. Narvaron av y-DNA 12 kan i sig
indikera en invandring till Gotland bade fran Vasteuropa (12) sdval som fran ost, eftersom haplogrupp
U har sitt ursprung i vastra Asien™. Fran historiska bevis vet vi att haplogrupp U var vanligare i
Europa under den mesolitiska perioden, innan andra grupper av manniskor anlénde. Grupper
bestaende av individer som bar pa olika haplogrupper och var av ett blandat geografiskt ursprung
kunde ha flyttat till Gotland som redan etablerade grupper eller traffats pa Gotland. | europeiska fynd
daterad till det mesolitiska Europa, har man som hor till 12 hittats med kvinnor som hor till U, till
exempel U4 och U5™, Baserat pa de europeiska fynden kan vi dra slutsatsen att det mest troliga
scenariot &r att det var (mindre) grupper av manniskor med 12-manlig och U 4/5 kvinnlig harstamning
som bosatte sig pa Gotland. Kanske har de fortfarande avkommor som bor pa Gotland, men hittills har
ingen visat sig vara en direkt slakting till dessa forsta bosattare. Darefter foljde vagor av ytterligare
boséttare till Gotland av andra grupper av méanniskor. Vissa kom férmodligen i grupper, medan andra
kan ha kommit pa egen hand. Det har antagligen varit invandring till Gotland direkt fran det neolitiska
Tyskland, fran Finland, Baltikum och fran dagens Polen, Danmark och Sverige. Invandringen fortsatte,
och aven om vi inte har nagra bevis hittills, ar det latt att forestalla sig de effekter som de gamla
handelsvagarna, Hansan, den danska och den efterféljande svenska erdvringen har haft pa den
gotlandska DNA-vaven.

Aven om det tillgangliga historiska materialet endast bestar av cirka 43 individer, forefaller detta
stamma 6verens med monstret som syns i mt-DNA tabellen, dar mddrarna, och darmed det
mitokondriella DNA, expanderar till att omfatta andra haplogrupper. Det finns inte s& manga manliga
haplogrupper representerade i det historiska DNAt. Det kan tolkas som om den kvinnliga befolkningen
var mer genetiskt mangfaldig da fler haplogrupper var narvarande, men vi maste har komma ihag att
inte alla kvarlevor som fortfarande anses varit man, har varit méjliga att analysera for vilken y-DNA
haplogrupp och undergrupper de tillhdér och, om detta skulle ha varit mgjligt, kanske detta skulle ha
gett en annan bild. Nar vi laser i litteraturen har vi ocksa noterat att forskarnas nuvarande uppfattning
ar att medan de gamla manliga haplogrupperna férsvann vid ankomsten av nya grupper blev de aldre
kvinnliga grupperna kvar i en storre utstrackning. Detta kan ocksa vara anledningen till att det finns en
uppenbart stérre mangfald av kvinnliga haplogrupper i projektet. Vi stravar dock inte efter att vara
professionella genetiker, men det ar var uppfattning att det tillgangliga DNA-materialet som ar
tillgangligt inte ar tillrackligt for att dra en slutsats om de testade grupperna ar statistiskt representativa
for den tidiga Gotlandspopulationen eller inte, sarskilt inte fér den manliga befolkningen. Vi hoppas att
ytterligare tester av kvarlevor som lokaliserats genom arkeologiska utgravningar hjalper till att besvara
den fragan.

Det finns ocksa en annan teori som atminstone till en viss del skulle kunna forklara den storre
mangfalden av kvinnliga haplogrupper. Forskare i Tyskland, som undersokt bronsalderssamhallen,
insdg att om an de hittade familjer begravda tillsammans sé saknades de vuxna déttrarna. Det verkar
som om de déttrar som nadde vuxen alder akte langt bort for att gifta sig och lamnade
barndomshemmet for gott™i, Kanske reste déttrarna ocksa till Gotland och, méjligtvis var denna sed
mer utbredd i det tidiga Europa och inte begransat till dagens Tyskland, vilket ledde till en spridning i
de kvinnliga haplogrupperna medan de manliga grupperna inte flyttade p& samma systematiska satt.
Endast ytterligare forskning kan svara pa denna fraga.

Det ar kant att skandinaverna anda fran bronsalder och framat, men framfor allt under vikingatiden
handlade med slavar och holl dem som arbetskraft. Det ar inte osannolikt att de kvinnliga trélarna har
fatt avkommor, eftersom de dven utnyttjades sexuellt av sina agare. Gotland var under vikingatiden ett
rikt bondesamhalle, och ett sddant hade rad att halla sig med tralar. Dessa ofria kvinnor togs fran olika
hall i Europa, och detta skulle méjligen kunna ge en delférklaring till fler olika kvinnliga haplogrupper
an manliga.

Vi hade ocksa utgatt fran att det skulle finnas fler matchningar mellan personer med samma
haplogrupp &n vi har kunnat notera. Hittills har enbart nagra narmare genetiska relationer noterats. Vi
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vill betona att det inte gar att dra ndgon slutsats av detta eftersom de tillgangliga testerna ar for fa for
att denna slutsats ska kunna sakerstallas. Men om vi stracker oss till att spekulera, kan detta vara en
indikation pd att de nuvarande gotlanningarna inte ar sa nara slakt med varandra som kanske kan
antas utifran att Gotland inte &r en stor 6 och befolkningen, nu och i historiska tider, ar begransad i
antal. Det kan ocksa handa att gotlanningarna inte &r s nara slakt eller kan det vara sa att
harstamningen med gotlandskt ursprung ar valdigt gammal och att de gemensamma forfaderna levde
for manga generationer sedan tillbaka, och kanske inte ens pa Gotland utan i det narbelagna
geografiska omradet eller pa annat hall. Det kan ocksa vara sa att de genetiska forhallandena ar
begransade till vissa familjer, som annu inte har testats. Detta kan endast besvaras genom att
ytterligare individer testar sig. Vi kommer ocksa att 6vervaga detta i vart projekt for att skapa ett
gotlandskt slakttrad, vilket kommer att utgora en viktig del av pusslet eftersom det ar ndgot som kréaver
ytterligare forskning. Denna skrivelse ar avsedd att uppdateras och nya insikter ges nar det tillgangliga
materialet tillater detta.

Detta var var forsta skrivelse fran Gotland-projektet. Vi vill understryka att ingen av oss ar
professionella genetiker eller forskare. Vi ar sléktforskare som utforskar DNA-analys som ett verktyg
for att ta reda pa mer om vara familjers historia, att fa mer kott pa benen och férhoppningsvis ge ett
bidrag till den fortsatta gotléandska slaktforskningen och historiska fynd. Vi kommer att fortsatta att
Overvaka och uppdatera informationen och bevaka utvecklingen inom forskningen. Det ar latt hant att
forsoka vilja utforska allt pa en gang och komma langre tillbaka, som néar du soker dina férfader bara
en generation till bakat (och sedan bara en till). Vi hoppas att vi kommer att kunna uppdatera denna
skrivelse framoéver nar fler manniskor skickar in tester, och aven fler fynd av kvarlevor testas for att
overbrygga klyftan i tiden mellan historien och nutiden som otvetydigt finns. Vi har ocksa andra
ambitioner som vi hoppas kunna gora verklighet av genom DNA-forskning. Men den har gangen
kommer vi att sluta har. Tack fér att du tillbringade lite tid med oss och for att du a&r medlem i projektet.
Vi hoppas att vi snart ses igen genom Gotlands-projektet.

For Gotlands-projektet
Madeleine Endre

Carl-Johan Gustavsson
Kerstin Jonmyren
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